
開催日時：2025年8月6日（水曜日）18:00～19:00    申込締切2025年８月5日（火）17：00

開催方法：ハイブリッド Webセミナー（Zoom）
オンサイト会場 信濃町キャンパス 総合医科学研究棟5階 会議室5

プレゼンター：勝又啓史
トミーデジタルバイオロジー(株) Field Application Specialist

ロングリードシークエンシングは、10年以上にわたり微生物からヒトに至るま
で、ゲノミクス分野の基盤技術として活用されてきました。従来のシークエン
ス技術では検出が困難だった構造変異、タンデムリピート、メチル化、トラン
スクリプトームのアイソフォーム解析にも対応可能となっています。

PacBioの「HiFiロングリードシークエンス」は、業界最高水準の精度で最大
25kbのリード長をシークエンスできる技術であり、90%以上の塩基でQ30以上
の精度を実現しています。さらに、ネイティブなDNAからのシークエンスと同
時にメチル化情報も取得可能です。
本セミナーでは、新製品 ベンチトップ型ロングリードシークエンサー
「Vega」の紹介に加え、PacBioの最新情報や主要な論文を取り上げ、特にゲ
ノム解析、メチル化解析、シングルセル全長mRNAシークエンス（Iso-Seq）
などについて解説していただきます。
ロングリード技術に初めて触れる方も是非ご参加ください。

慶應義塾大学からのお知らせです

《申込み》 下記URLまたはQRコードからお申込みください。
https://forms.gle/Ha9igRwfHT8wdSGD7
フォームでお申し込みの方にセミナーIDをお知らせします。
電話での受け付けはしておりません。記入内容は協力企業と情報共有させていただきます。
協力企業からの連絡のみを希望される場合も上記URLからご連絡ください。
後日オンデマンド配信をご希望の方もフォームよりお申込みください。

PacBio「HiFiロングリードシークエンス」と、
新製品Vegaの紹介およびアプリケーションについて

慶應義塾大学 医学部 共同利用研究室 中央機器管理部門
担当：藤原・鈴木（玲）
E-mail：chuokiki-office-group@keio.jp
https://sites.google.com/keio.jp/corr-cf/home

＜主催 連絡先＞

トミーデジタルバイオロジー(株)
担当：立橋 Tel：03-6240-0451
yuki_tatehashi@digital-biology.co.jp

＜メーカー問合せ先＞ 有志の大学共同利用施設
がゆるやかに連携して活
動しています。学部・大
学・機関の壁を越えてふ
るってご参加ください。
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